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Résumé

Le moment du pic épidémique joue un rôle central dans la planification des interventions

de santé publique, telles que la quarantaine, la vaccination ou le traitement, et constitue égale-

ment un indicateur essentiel pour la modélisation et la prévision de la dynamique des maladies

infectieuses.

Dans ce travail, nous étudions un modèle épidémique de type SIR formulé sous forme

d?équation aux dérivées partielles (EDP), où la classe des infectés est structurée par l’âge de

l’infection. Nous commençons par établir l’équation de la taille finale de l’épidémie et prou-

vons l’existence et l’unicité de sa solution. Nous dérivons ensuite des estimations bilatérales de

l’amplitude du pic épidémique ainsi que des bornes supérieure et inférieure pour le temps du

pic. Nous montrons que, pour une population de grande taille, le temps du pic se comporte

asymptotiquement comme

T ∼ lnN

λ
,

où N est la taille de la population et λ l?unique racine positive de l’équation caractéristique

associée au modèle linéarisé.

Dans le cas particulier où les taux de transmission et de guérison sont constants, les bornes

obtenues coïncident, ce qui fournit une expression asymptotique explicite pour le temps du pic.

On retrouve alors le même résultat que pour le modèle SIR classique, ce qui met en évidence la

cohérence et la généralisation de notre approche.
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